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Cele ksztatcenia dla przedmiotu

Celem przedmiotu jest zapoznanie studentéw z genetyczng determinacjg cech organizmu, dziedziczeniem

i zmiennoscia cech jakosciowych oraz ilosciowych, czynnikami mutagennymi, genetyka klasyczna, ogding

Metody weryfikacji

Cl1 i molekularng zwierzat. Studentom, zostanie przekazana takze wiedza z zakresu wielkosci genomdw,
dziedziczenia pfci, dziedziczenia wieloczynnikowego oraz wstepu do genetyki populacji.
Efekty uczenia sie dla przedmiotu
Kod Efekty uczenia sie w zakresie Klerur_lkO\_Ne efekty
uczenia sie
Wiedzy - Student zna i rozumie:
wil W1 - student zna podstawowe prawa genetyki BI_P6S_WGO05 Egzamin ustny
klasycznej (dziedziczenie mendlowskie)
w2 W2 - student ma podstawowa wiedze z zakresu BI_P6S_WGO05 Egzamin ustny
genetyki molekularnej, cytogenetyki, genetyki procesu
formowania ptci oraz zaburzenh genetycznych tego
procesu, takze w zakresie podstaw genetyki populacji
i cech ilosciowych
Umiejetnosci - Student potrafi:
ul U1 - student rozréznia najczesciej wystepujace grupy | Bl P6S_UK11, Kolokwium
cech uwarunkowanych genetycznie, w tym takze BI_P6S_UWO02

réznych patologii, takich jak: typy aberracji
chromosomowych, monogenowych schorzeh
dziedzicznych, a takze cech poligenowych ilosciowych
(wieloczynnikowych) oraz poligenowych jakosciowych

Bilans punktow ECTS

Forma aktywnosci studenta
Wyktad

Cwiczenia laboratoryjne
Przygotowanie do zajec
Przygotowanie do egzaminu/zaliczenia

Udziat w egzaminie

Liczba godzin

taczny nakiad pracy studenta 145

Liczba godzin

Zajecia z bezposrednim udziatem nauczyciela 65

Liczba godzin

Naktad pracy zwiazany z zajeciami o charakterze praktycznym 30

* godzina (lekcyjna) oznacza 45 minut
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Lp.

Tresci programowe

Tresci Formy prowadzenia

resci programowe .
zajec

Szczegdtowa tematyka wyktadéw (ogétem 15h): Wyktad

1. Podstawowe koncepcje i prawa genetyczne.

2. Budowa i morfologia chromosoméw. Jadrowy i mitochondrialny DNA.

3. Fizyczna organizacja genomu. Budowa i wtasciwosci kwaséw

nukleinowych.

4, Replikacja DNA. Biosynteza biatka. Kod genetyczny.

5. Czynniki mutagenne chemiczne i fizyczne.

6. Mutacje genowe. Komdérkowe systemy naprawcze.

7. Zmiennos$¢ w komdrkach somatycznych oraz komdrkach linii ptciowej.

8 Mejoza. Gametogeneza.

9. Aberracje chromosoméw ptciowych.

10. Determinacja i dziedziczenie ptci. Cechy ptciowe.

11. Zaburzenia procesu formowania sie ptci.

12. Dziedziczenie wieloczynnikowe.

13. Pokrewienstwo i podobienstwo genetyczne.

14. Depresja inbredowa i heterozja.

15. Wstep do genetyki populac;ji.

Szczegdtowa tematyka ¢wiczen (ogélem 30h): Cwiczenia laboratoryjne

. Dziedziczenie cech niezaleznych autosomalnych (4h)

. Interakcja gendw nieallelicznych (2h)

. Podstawy genetyki molekularnej (2h)

. Uszkodzenia i naprawa DNA. Czynniki mutagenne (2h)

. Polimorfizm genetyczny (2h)

. Sprzezenie cech (2h)

. Mapy chromosomowe (2h)

. Aberracje chromosomowe (2h)

. Podziaty komérek. Gametogeneza (2h)

10. Determinacja i dziedziczenie ptci cztowieka i zwierzat (2h)
11. Cechy sprzezone oraz zwigzane z ptcia (2h)

12. Grupy krwi ssakéw (2h)

13. Pokrewienstwo i podobienstwo genetyczne. Analiza rodowodéw (2h)
14. Obliczanie wspédtczynnikéw pokrewienstwa i inbredu (2h)

OCoNOOUTE, WN -

Informacje rozszerzone

Metody nauczania:

Wyktad, ¢wiczenia

Aktywnosci Metody zaliczenia | Udziat procentowy w ocenie tacznej przedmiotu
Wyktad Egzamin ustny 50%
Cwiczenia laboratoryjne | Kolokwium 50%

Wymagania wstepne

biochemia, chemia, zoologia
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Kierunkowe efekty uczenia sie

Kod Tresé

Bl P6S UK11 Absolwent potrafi poprawnie wnioskowac¢ na podstawie danych pochodzacych z réznych zrédet nauk
- - przyrodniczych, rolniczych, technicznych i matematycznych wykorzystujac do dyskusji jezyk naukowy

Bl P6S UWO2 Absolwent potrafi stosowac techniki i narzedzia badawcze w zakresie biologii eksperymentalnej, ze
- - szczegblnym uwzglednieniem biochemii, biofizyki i biologii molekularnej

Absolwent zna i rozumie w stopniu zaawansowanym zagadnienia z zakresu praw genetyki klasycznej,
BI_P6S_WGO05 : o .
- - molekularnej, populacyjnej oraz cytogenetyki
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